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Agenda / aktueller Stand, Nutzungshinweise, Perspektiven vit "

online HVP
Beispielhengst

** genomische Zuchtwertschatzung und
genomische Selektion

¢ Was ist das? Grundprinzip Genomik /
genomische Zuchtwerte

¢ Was sagen mir die Ergebnisse? Einordnung ._
Vererbungsprofil vs. Linearprofil eines Pferdes ‘, e

oI Beispielstute
Zuchtwertschatzung
s im online HVP
** Anpaarungsprogramm e o " " ‘ |

L)

neuer Anpaarungsplaner

L)

Zuchtwerte der Stute

¢ \Was steht fiir die digitale Anpaarungsplanung
zur Verfugung? Informationsgrundlage
(aktuell und kiinftig)

¢ Wie gehe ich konkret fiir meine Stute vor?
individuelle Anpaarungsplanung

«*  Ausblick

Anzeige der passenden
Hengste ~ konnen
ausgewihlt und dann
verglichen werden
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Genomik in der Pferdezucht:

Genomische Zuchtwertschatzung und Selektion

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)



Genomik Vit ::

B DNA-Sequenz = genetischer Code — Bauplan eines Pferdes
= injedem Zellkern ("gestlickelt" ~ Chromosomen), ca. 2,7 Mio. Basenpaare

= nur 4 Buchstaben des genetischen Alphabetes
— 3er-Abfolge von Basen ~ Anweisung

B Genom =Summe des gesamten genetischen Materials

= ca. 2% Gene (was?)
= ca.98% Zusatzanweisungen (wo, wann, wie viel?)
oder hinsichtlich Funktion unbekannt ("junk DNA") .
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Genomik Vitn

B DNA-Sequenz = genetischer Code — Bauplan eines Pferdes
= injedem Zellkern ("gestlickelt" ~ Chromosomen), ca. 2,7 Mio. Basenpaare

= nur 4 Buchstaben des genetischen Alphabetes
— 3er-Abfolge von Basen ~ Anweisung

B Genom =Summe des gesamten genetischen Materials

= ca. 2% Gene (was?)
= ca.98% Zusatzanweisungen (wo, wann, wie viel?)
oder hinsichtlich Funktion unbekannt ("junk DNA")

Zellkern

B (ber das gesamte Erbmaterial verteilte genetische Marker (@@ )
— "genetischer Fingerabdruck” ™ /Y - N
P chvomosom Zelle
g Genomik h L
= systematische Analyse
| desgesamten Genoms dfesscisbudiob GGGGTGTGM
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Wie unterstiitzt Genomik die Zucht? Vlt

B Laboruntersuchung ("genetischer Fingerabdruck")
X Sequenzierung = Auslesen jeder Stelle des Genoms — machbar, aber weiterhin aufwandig, teuer
= (noch) nicht routinegeeignet
v’ gezieltes Auslesen von Genomabschnitten oder einzelnen Stellen des Genoms

— machbar, je nach Lage und Lange / GroRe teils aufwandig, teils sehr gut automatisierbar
—> insgesamt routinegeeignet

B Dateninterpretation — genomische Anwendungen
» eine Stelle oder wenige Stellen
» viele Stellen / Gesamtmuster

(A) Genomabschnitt lasst direkt Riickschllsse zu (z.B. Erbfehler, Farbgenetik)
— Einzelgentest bzw. Auslesen genetischer Eigenschaft

Genomabschnitt gewinnt erst in der Masse an Wert (genomweite Marker
= Abdeckung des gesamten Genoms) — genomischer Zuchtwert

Pferdezucht:
Stellenwert (B) >> (A)

B B B _
l], relevantes Laborergebnis:

1 l(‘ LI (A) AT
AA”AA‘?MN (B) AT AT GC AT GC ...
R
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Laboruntersuchung Vlt\

B Single Nucleotide Polymorphism (SNP) = Einzelbasenaustausch
= verteilt Uber das gesamte Genom
= automatisierbare, kosteneffiziente Laboranalyse
» zentrales Werkzeug genomischer Analysen und Basis der modernen Tierzucht

B SNP-Chip (SNP-Array) als Basis fir Hochdurchsatz-Routineanalytik
= "Auslesemaschinerie" fiir 10.000e von SNP-Markern in jedem Proben-Feld

o 1 Laboranalyse ("SNP-Chip")
o je Analyselauf mind. 1 Platte a 96 Proben (Pferde)
o mehr als 86.000 SNP-Marker je Probe

Pferd 1 ~ Uber 8,4 Mio. "Buchstaben" je Platte

© IFN Schénow GmbH
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Laboruntersuchung Vlt

B Single Nucleotide Polymorphism (SNP) = Einzelbasenaustausch
= verteilt Uber das gesamte Genom
= automatisierbare, kosteneffiziente Laboranalyse
» zentrales Werkzeug genomischer Analysen und Basis der modernen Tierzucht

B SNP-Chip (SNP-Array) als Basis fir Hochdurchsatz-Routineanalytik
= "Auslesemaschinerie" fiir 10.000e von SNP-Markern in jedem Proben-Feld

B SNP-Genotypisierung ~ individueller "genetischer Fingerabdruck" eines Pferdes

Pferd SNP1 SNP2 SNP3

acggttagectacaattatttaaacgggaggagggattttattaaccagatgtg
acggttatctacaattatttaaacgggaggagggattttattaaccaaatgtg
acggttaactacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccagatgtg
acggttaactacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg
acggttatctacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg
acggttatctacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtig

O LN s Ly B3
P I T I T TR T

kostenglinstige Datenverfligbarkeit
v  einzeln wertvolle SNPs (genetische Eigenschaften)
v’ in der Masse wertvolle SNPs (genomische Zuchtwertschitzung)

© IFN Schénow GmbH
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Laboruntersuchung — Dateninterpretation Vit ::

B SNP-Genotypisierung ~ individueller "genetischer Fingerabdruck" eines Pferdes

GCCACAGTGCCCTGCCTGGCAGATGATACCTAGAGACTGACTGAGGAGCTCACCTCCCACATCTGTAGATGGTCCAAACTGCCTTCGT,
ACC GCTGTACTGCTAAGTCCAAAATTAAAGAAATAAGATTAAACCAAGAAAAGGAAGCTGAAAACCTGATCCGACTTCACTTCCAG.
TTTACAAGGAAACCT™N GACGATCAGAGAGAAGGAAGCTAAGAAAGAGAAGA™ ~ T TAAACCCTGCTACCTTTCAAAATAA(
ACTGAGATGACCCAGCACCTGAAAGCCTACTACCAGGAGTGCAGACGGAAT? G GGG * “CTGATTATCCAGTACTTCATCC
'CAGCTTTTACAGGACACCAGTAAGTGCAGCTGGTTCCTGGAGG \AGAAGAAGTTCCTGAAGAGGQ
G G G STGCTAACCTTATGTCAGAAG
CCCTCTCAAAGCCTAGGAGH
SGAAGCAGTGCGAGAGGTGQ

SATGCTT
GCTTGCCAAATTCTCCGATTAACCAGGCTAGCTATGTGGCTTTCCTGE
CCTTTGTAAACTCTGAGGAGATGAGGAGAGAGGAGCTATGGAGAGTCA"
"C’:‘T".‘GTCAGGAGGATGTACTGGCTGAGCACCTCAGMCGGTCGG? G Z- I =2 B ‘)
GGCATACAT TTTTTGCAAAAATTTTAACAAGGATTCCACCTCTCT e gro e \GTGGAAGAGAAAAGTTAT
TAGTTCTTTGGGGGCAAGCTCAGTCTTCCTTGGCAGCAGTTCAGTCC G G G
AGCTATAGTCCAGTCCTTTCCACAGGCAGAAACCAAGAATGAATCAGC,
AACCTCACAAGTAGTTCTTAGGTGAGTTTCTCTCAATGTCAGTGTTAC, G G A
IGAGCAAACCAAGCCAAGGCTCCGTTGCTCATCTCCAACTGTTTGTGAGGTL
GTCTGCTTCAGGGAAACATTCTTTCATGTGTTTGCTTCAGCAAGACATCATY . G
TAGCGCTTCCAATAAAATTCTTGCTAAGTGACTGGTGCGGCCCTGTATTGACCT .. G
ACCAGAGTTCTGGGAAGAGCTCTGTGCTGGAAGCACTGTCTGGAGTGGCCCTCCCCAGAGGCAGTGGT
GCTCGAGAGGCAAAGTCTCCTATGATGACAT TGAAGTGGAGCTCTC‘ICATCCT‘TCAGAGGNGAAGAGG'
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SNP-Genotypdaten als Auswertungsgrundlage Vlt\

B einfaches Grundprinzip: Vergleich von Verteilungsmustern

(1) erforderliches Anlernen eines Schatzsystems durch Pferde mit genomweiten Markerdaten
("genetischer Fingerabdruck" / SNPs) und Informationen zur ZielgroRe (Phdnotyp)

Pferd SNP1 SNP2 SNP3 - 5 @R
l: acggttagctacaattatttaaacgggaggagggattttattaaccagatgtg gcg
2: acggttatctacaattatttaaacgggaggagggattttattaaccaaatgtg tca (StockmaR)
3: acggttaactacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccagatgtg atg
4: acggttaactacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg ata
5: acggttatctacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg tta
6: acggttatctacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg tta
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SNP-Genotypdaten als Auswertungsgrundlage Vlt\

B einfaches Grundprinzip: Vergleich von Verteilungsmustern

(2) praktische Anwendung:
zuverlassiges "Lesen des genetischen Fingerabdruckes" von Pferden ohne Angaben zur ZielgroRe

» abgesicherte Aussagen zur Merkmalsgenetik
» auch fur Stuten und auf Wunsch schon im Fohlenalter

Pferd SNP1 SNP2 SNP3 - 5 @R
1 acggttagctacaattatttaaacgggaggagggattttattaaccagatgtg gcg
2: acggttatctacaattatttaaacgggaggagggattttattaaccaaatgtg tca (StockmaR)
3 acggttaactacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccagatgtyg atg
4: acggttaactacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg ata
5 acggttatctacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg tta
6 acggttatctacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg tta
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SNP-Genotypdaten als Auswertungsgrundlage Vlt

B moderne Verfahren: "single step" = gleichzeitige Einbindung samtlicher verfigbarer Daten

v" maximale Unterstiitzung des Schatzsystems durch Pferde mit genomweiten Markerdaten
("genetischer Fingerabdruck" / SNPs) und Informationen zur ZielgroRe (Phdnotyp)

v"in jedem Auswertungslauf umfassender Verteilungsmuster-Vergleich und
zuverlassiges "Lesen des genetischen Fingerabdruckes" von Pferden ohne Angaben zur ZielgroRe

<
N—
» abgesicherte Aussagen zur Merkmalsgenetik Phano spp
.. ; \Y)
» auch fir Stuten und auf Wunsch schon im Fohlenalter PEL Ala
vit::
N—
Pferd SNP1 SNP2 SNP3 ..
z.B. GroRe
1 acggttagctacaattatttaaacgggaggagggattttattaaccagatgtg gcg StockmaR
2: acggttatctacaattatttaaacgggaggagggattttattaaccaaatgtg tca (StockmaR)
3: acggttaactacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccagatgtg atg
4 acggttaactacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg ata
5 acggttatctacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtyg tta
6 acggttatctacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg tta
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SNP-Genotypdaten als Auswertungsgrundlage vitn

N,

|
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EER

B moderne Verfahren: "single step" = gleichzeitige Einbindung samtlicher verfigbarer Daten

"Hochauflosungspedigree" als universeller Mehrwert der SNP-Genotypisierung
>  genetische (Un-)Ahnlichkeit
»  bessere Erkennung genetischer Unterschiede und Muster
\_ = bessere Voraussetzungen fur die Erkennung von Assoziationen zur Phanotyp-Verteilung )
<
N
» abgesicherte Aussagen zur Merkmalsgenetik Phano Syp
; : 0
» auch fiur Stuten und auf Wunsch schon im Fohlenalter PE it ’f}
VIt ::
N—_~
Pferd SNP1 SNP2 SNP3 .
z.B. leistungs-
l: acggttagctacaattatttaaacgggaggagggattttattaaccagatgtg gcg b Kriteri
2: acggttatctacaattatttaaacgggaggagggattttattaaccaaatgtg tca SR NS,
3: acggttaactacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccagatgtyg atg (Dressur, Springen)
4: acggttaactacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg ata
5: acggttatctacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg tta
6: acggttatctacaattatttaaatgggaggagggattttattaaccaaatgtg tta
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Genomik in der Pferdezucht

B gemeinsame Initiative zur Etablierung genomisch unterstitzter Verfahren:
International Association of Future Horse Breeding GmbH & Co KG
» genomische Lernstichprobe

International Association of
Future Horse Breeding GmbH & Co KG (IAFH) o i

ocnschule tiftung Tierirztliche
und ihre wissenschaftlichen Kooperationspartner bbbl

seit 2017
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Genomik in der Pferdezucht vit ::
B gemeinsame Initiative zur Etablierung genomisch unterstutzter Verfahren:

International Association of Future Horse Breeding GmbH & Co KG
» genomische Lernstichprobe

B Umstellung auf SNP-basiertes Verfahren der Abstammungsprifung
» "Mitnahmeeffekt": zunehmende Verfligbarkeit von SNP-Genotypdaten

B fortlaufende Forschungs- und Entwicklungsarbeiten
» Bereitstellung zuverlassiger, genomisch unterstitzter Anwendungen

O WL K B wel

L JGEORG-AUGUST—UNIVERSITAT "5 A=)
GOTTINGEN

International Association of e

Future Horse Breeding GmbH & Co KG (IAFH) P pr
ochschule ;_;y

und ihre wissenschaftlichen Kooperationspartner ke intiall
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Neue genomische Zuchtwertschatzung der IAFH Vit ::

B Merkmale der linearen Beschreibung
= zUchterisch vorteilhafte, prazise Merkmalsdefinition

Korr. d. Ganges/ | Bewegung an Bewegung unter

= direkter Bezug zu den Zuchtzielen Fndement | Koordnaion | derhand | e Sevena | damietarn

extrem 3 2 1 0 1 2 3 extrem

weig () O @) @ O ©) vievypvol

» geeignete ZielgroBen fiir genomisch unterstitzte Verfahren

Geschlecl htsausdruck weaig (7)) (©) ( . { viel
- - Rahmen wenig/einabmig () 0 © © @O ©) veligrotrahmio
B standardisierte Datenerfassung der Zuchtverbande =3 =osoases <

= einheitliches Linearschema” B
dunn \ { . ¢ mastig
wengentwieken, () (0 ©) @O OO setomeitenwicket
kurzbein . J langbeinig

Korr. d. Ganges/ | Bewegung an
an

Koordination der Hand Freie Bewegung ' dem Reiter/an

der Longe
extrem 3 2 1 0 1 2 3 extrem
g &) OO @O OO gerade
uuuuuu xurz (] lang

weich (00 © @O OO stomm
''''''' att (] stramm
Keoppe we OO0 @O W
tantg. OO0 @O O Q) wna
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Neue genomische Zuchtwertschatzung der IAFH

B Merkmale der linearen Beschreibung
= zUchterisch vorteilhafte, prazise Merkmalsdefinition
= direkter Bezug zu den Zuchtzielen
» geeignete ZielgroBen fiir genomisch unterstitzte Verfahren

B standardisierte Datenerfassung der Zuchtverbande
= einheitliches Linearschema ™

= breite Umsetzung der linearen Beschreibung
— Fohlen, Stuten, Hengste, junge Reitpferde
— Exterieur, Bewegung, Springen

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)
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Neue genomische Zuchtwertschatzung der IAFH vit ?

Datengrundlage der LIN-gZWS 2025:
Verteilung der Pferde mit Phdnotyp nach Zuchtjahren

35.000
gesamt (N =81.111) | 31.184 31.893
30.000
:g 25.000
% 20.000
£
% 15.000 12.796
/" Datenhorizont insgesamt (LIN-gZWS 2025): N § 10000
<
= Ergebnisse der linearen Beschreibung 5.000 3528
1.343
von 7 Zuchtverbinden aus den Jahren 2012 bis 2025 o 2
. . . S Y N el
= Linearprofile von insgesamt > 80.000 Pferden 0905 5515% (0028 (0207 010 10"5'1120“65‘“
\_ PZVBW: 2.916 Pferde (ab 2021) J Zuchtjahr
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Neue genomische Zuchtwertschatzung der IAFH Vit.

N

4 Datenhorizont insgesamt (LIN-gZWS 2025):

Ergebnisse der linearen Beschreibung

von 7 Zuchtverbanden aus den Jahren 2012 bis 2025

Linearprofile von insgesamt > 80.000 Pferden
PZVBW: 2.916 Pferde (ab 2021)

~

Datengrundlage der LIN-gZWS 2025:
Verteilung der Pferde mit Phdnotyp nach Zuchtjahren
(genomische Lernstichprobe: > 31.000 Pferde)

/

Anzahl Pferde mit Linearprofil

35.000
gesamt (N =81.111) 31.184 31.893
30.000 B SNP-genotypisiert (N = 31.487)
25.000 24.289
20.000
12000 12.796
10.000
5.000 3.528 7.857 3.957
1.343 91
, 20 338 12 281 - -
«,990.\,995 1995.\,999 1000'7—°°A 1005-?.009 10&0,101"‘ 10\’5_10\,90 o AL

207
Zuchtjahr
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Genomische Zuchtwerte: Was?

Meilenstein der Pferdezucht
Genomische Zuchtwerte

B ErschlieBung des Mehrwertes der Genomik zur Einschatzung der

Genetik / Vererbungsleistung im Hinblick auf insgesamt 59 Merkmale jetzt verfiigbar
Merkmalskomplex Anzahl Merkmale Datengrundlage
(LIN-gZWS 2025)  Fohlen Altere Pferde Vom Pedigree zur DNA:

Exterieur 28 + + Wie genomische Zuchtwerte entstehen

Besonderheiten 1 + +

. Bisher:

%0 Schritt + + -S:bstammung
2 Trab 7 + + * Eigenleistung
] ¢ Nachkommenleistung
—~ Galopp 7 - + Jetzt zusatzlich:

Sprl ngen 12 ) + EJ DNA-Informationen des Pferdes @93 & 39 )_c xVIt

Vorteile - Genomische Zuchtwerte sind:
o frither verflighar
e genauer
 unabhangiger vom Zufall
¢ besonders wertvoll bei jungen Pferden & Hengsten
Mehr Sicherheit in der Zuchtentscheidung
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Genomische Zuchtwerte: Was? Wie? Wo? Vit ::

Meilenstein der Pferdezucht

B Erschlielung des Mehrwertes der Genomik zur Einschatzung der t S il W oo
Genetik / Vererbungsleistung im Hinblick auf insgesamt 59 Merkmale jetzt verfiigbar

B Standardisierung der genomischen Zuchtwerte:

= Mittelwert 100
= Streuung (gen. Standardabw.) 20

Fur unsere Zuchter

» genomische Vererbungsprofile = Vererbungstendenzen B, - :ogsprogramm
in Richtung der einen oder anderen Extremauspragung
des jeweiligen Linearmerkmals

» Hengste

— Hengstverteilungsplan (HVP), Anpaarungsprogramm
» eigene Stute(n)

— Anpaarungsprogramm
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Genomische Zuchtwerte im Anpaarungsprogramm vit \

Zuchtpferde- Eigenleistung Nachkommenleistung
gruppe (lineare Beschreibung) (lineare Beschreibung)
Hengste * LinB (F oder A) mind. 5 Nk-LinB (F oder A)
oder - mind. 8 Nk-LinB (F oder A)
Stute ™" LinB (A)
oder LinB (F) mind. 1 Nk-LinB (F oder A)
oder - mind. 3 Nk-LinB (F oder A)

Veroffentlichungskriterien fir Hengste und Stuten im Anpaarungsprogramm.

LinB = lineare Beschreibung, F = Fohlen, A = Adultpferd, Nk = Nachkommen
*Hengste 3-38 Jahre alt, "aktiv" = linear beschriebene Nk in letzten 3 Jahren; ** Stuten 2-24 Jahre alt

S ——

Anzeige der passenden
Hengste ~ konnen
ausgewihlt und dann
verglichen werden
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Genomisch unterstitzte Anpaarungsplanung:

Hengstverteilungsplan und Anpaarungsprogramm
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Digitale Unterstiitzung — PferdezuchtOnline Vit

m' % PferdezuchtOnline
' 15 Bei Inrem Konto anmelden

s

4  Mitgliedsnummer / Benutzername

©Ox | Passwort @

: Passwort vergessen
Login
Benutzer vergessen

Sie sind Mitglied, aber noch nicht in
‘PferdezuchtOnline’ registriert?

Jetzt kostenlos registrieren

Sie sind noch kein Mitglied im Verband?

Jetzt Mitgliedschaft beantragen

. AR
Powered by vity Impressum Datenschutz
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Digitale Unterstiitzung — PferdezuchtOnline Vi

PferdezuchtOnline

“
u - Home

L
.

@ PferdezuchtOnline
~

BE'I |hl’em KontO anmelden ﬁ Mein Pferdebestand Meine Aktivitdten
-
_ e
Aktiver Zuchtpferdebestand Bedeckte Stuten
f i& | 1 / 0
4  Mitgliedsnummer / Benutzername
Gezogene Fohlen Auktionspferde
T — 3 A 0
On | Passwort ®©
»Flfh Historischer Zuchtpferdebestand 1 q Weitere Pferde 0
. Passwort vergessen C —
Login
Benutzer vergessen
Meine Aktivitaten
Sie sind Mitglied, aber noch nicht in C;p) Aktuelle Veranstaltungen 0 C:é Meine Nennungen 2
‘PferdezuchtOnline’ registriert?
Jetzt kostenlos registrieren
Sie sind noch kein Mitglied im Verband? / Abfohlmeldung 0 % Pferde anmelden

Jetzt Mitgliedschaft beantragen

.}

Hengstverteilungsplan -
Entdecken Sie unsere
Hengste!

¢ Anpaarungsprogramm

\% Missbildung melden

. A
Powered by Vit:: Impressum Datenschutz

G
Powered by it Impressum Datenschutz
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vit-Testsystem zur Vortragsillustration o \

[ ]
" n 9 : /
Hengstverteilungsplan (HVP) ("alte” Hengstliste mit LIN-gZW 2025) Vit ::
In Ihrem Account: HVP 2026 EEE
A
'““' ﬁ PferdezuchtOnline P
AG Deutsches
- - Home = Sportpterd Hengste 2023
n Mein Pferdebestand Meine Aktivitdten ! ; - e s Detitsch
Mein Pferdebestand = Q durchsuchen Entdecken Sie unsere Hengste
m Aktiver Zuchtpferdebestand 1 r Bedeckte Stuten 0
.
AG Deutsches Sportpferd AG Deutsches Sportpferd AG Deutsches, Sportpferd

Warmblut- A ‘ Pony u.Kleinpf-

'n Gezogene Fohlen 5 /‘ Auktionspferde . Rassengruppe Kaltblut-Rassengruppe Rassengruppe
| -
@AG Deutsches
@ @ = sportpferd Hengste 2023

HA Historischer Zuchtpferdebestand Weitere Pferde .
ey | ] 1 0 AG Deutsches Sportpferd AG Deutsches Sportpferd Startseite  Hengstsuche s DEUItSCH >

Spezialrasse= Schweres Warmbl.- .

Meine Aktivititen Rassengruppe Rassengrippe S Entdecken Sie unsere Hengste
C==93 Aktuelle Veranstaltungen 0 (:6 Meine Nennungen 2
AG Deutsches S:UHMerd AG Deutsches, S:Dﬂﬂfeld
Deutsches Sportpferd Deutsches Pferd
Pferde anmelden

5

f Abfohlmeldung 0

>
Powered by ity

Hengstverteilungsplan -
Entdecken Sie unsere
Hengste!

¢ Anpaarungsprogramm
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Hengstverteilungsplan (HVP)

@AG Deutsches
% Sportpferd

Startseite Hengstsuche

Zurtick

&
Powered by Vit

Hengste 2023

Entdecken Sie unsere Hengste
AG Deutsches S:DﬂDfeld AG Deutsches. S:OI'\D'eld

Deutsches Sportpferd Deutsches Pferd

Deutsch ~

Einzelhengst-Auswahl aus Liste

@AG Deutsches
% Sportpferd

Startseite Hengstsuche

Lebensnummer
Rasse

Farbe
Geburtsdatum
GroBe

Zuriick Montgomery

DE 473730224017
Deutsches Sportpferd
Schwarzbraun
22.04.2017

168 cm (2020) (BaWii)

Montgomery

Deutsch ~
—

T3
vit ?

ganz unten im Informations-
block zum Hengst:
"Genomische Zuchtwert-
schatzung der IAFH"

Zuchtleistung

*+ Anzahl Nachkommen: 57

+ Genomische Zuchtwertschatzung der IAFH

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)



Hengstverteilungsplan (HVP)

Zuchtleistung

+ Anzahl Nachkommen: 57

Startseite Hengstsuche Deutsch ~

+ G ische Zuchtwertschat der IAFH - -
Enomisehe suchiwerischataung ger = Genomische Zuchtwertschatzung der IAFH

Powered by vi ; Eigenleistung lineare Beschreibung: Mein
R Linear beschricben als Fohlen: Mein

Zuriick Linear beschrieben als 2-jdhriges oder dlteres Pferd: Mein
Anzahl linear beschriebenar Nachkommen insgesamt: 11
Anzahl als Fohlen linear beschriebener Nachkommen: 1
Anzahl 2-jghrig oder &lter linear beschriebener Nachkommen: 0
SNP-Genotypisierung: Nein

"AUSkIappen" = Exterieur
(je Merkmalsblock) Reep w1 -

wenig viel
Rahmen wenig/kleinrahmig a9 viel/groBrahmig
Kaliber leicht o4 schwer
Proportionen kurzbeinig 92 langbeinig
Kopf grob, derb 128 fein, edel .
Auge Wein 127 gross = Besonderheiten/\erhalten
Hals tief angesetzt 113 hoch angesetzt
Hals Unterhals-betant 135 Oberhals-betont Schweiftonus kein Tragen 10 | spannig/Gbertragen
Hals gerade 115 stark geschwungen 0 & 106 140 180
@ AG Deutsches Widerrist kurz a7 lang = Schritt
" Sportpferd Widerrist flach 73 hoch
. Réicken kurz 100 lang Raumgriff Vorhand begrenzt 135 raumgreifend
Oberlinie weeich 107 stramm Raumgriff Hinterhand wenig untertretend 146 dtl. Gbertretend
Niere matt 98 stramm 20 50 100 140 180
Kruppe flach/gerade 144 abfallend
Zurtick Montgomery Schweifansatz tief 26 hoch = Trab
Fessel vorne kurz 109 lang
Fessel vorne steil 20 weich Raumgriff Vorhand begrenzt 121 raumgreifend
Lebensnummer DE 473730224017 Fessel hinten steil 108 weich Vorderhand-Mechanik gerades Vorderbein 110 viel Knieaktion
Rasse Deutsches Sportpferd Sprunggelenk steil/gerade 104 gewinkelt Schwung und Elastizitat wenig, eilig 132 viel
Farbe Schwarzbraun Gelenke schwach/fein 04 stark/grob Schub, HH-Aktivitat kraftlos, schleppend 122 energisch, aktiv
Geburtsdatum 22.04.2017 Stellung Vorhand zeheneng g zehenweit Tragkraft wenig 120 getragen
GréBe 168 cm (2020) (BaWii) me&) Losgelassenheit fest 112 locker
20 60 100 140 180

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)




Hengstverteilungsplan (HVP) vit

Zuchtleistung

= Besonderheiten/Verhalten

Startseite Hengstsuche Schweiftonus kein Tragen 95 spannig/Gbertragen

20 60 100 140 180

+ Anzahl Nachkommen: 12

. N = Schritt
% Genomische Zuchtwertschatzung der IAFH = Genomische Zuchtwertschatzung der IAFH
Raumgriff Vorhand begrenzt 99 raumgreifend

Bigenleistung lineare Beschreibung: s Raumgriff Hinterhand wenig untertretend 97 dtl. Gbertretend
Linear beschrieben als Fohlen: Nein o0 60 100 20 a0

Zurtick Linear beschrieben als 2-jhriges ader lteres Pferd: la
Anzahl linear beschriebener Nachkommen insgesamt: 5 = Trab
Anzahl als Fohlen linear beschriebener Nachkommen: 5
Anzahl 2-jahrig oder Slter linear beschriebener Nachkommen: 0

SNP-Genatypisierung: MNein Raumgriff Varhand begrenzt 92 raumgreifend
. ‘orderhand-Mechanik gerades Viorderbein 80 viel Knieaktion
n n = Exterieur
Au S a p p e n Schwung und Elastizitat wenig, eilig 82 viel
Schub, HH-Aktivitat kraftlos, schleppend 75 energisch, aktiv
. . -
(je Merkmalsblock) o o et —
. - .
Geschlechtsausdruck weng s viel Losgelassenheit fest o8 locker
Rahmen 109

wenig/kleinrahmig viel/groBrahrig 20 60 100 120 1780
H oo Kaliber leicht 125 schwer
Galopp und Sprlngen nur Verfugbar Proportionen kurzbeinig 84 langbeinig - Galopp
bei entspr. Informationsgrundlage Kopf groo cer 60 e el
Auge klein a7 gross Raumgriff Vorhand begrenzt 63 raumgreifend
Hals tief angesetzt a5 hach angesetzt Vorderhand-Mechanik gerades Vorderbein 80 viel Knieaktion
Hals Unterhals-betont 101 Oberhals-betont Bewegungsrichtung bergab Kl bergauf
Hals gerade o4 stark geschwungen Schub kraftlos 79 energisch
@ AG Deutsches Widerrist kurz 101 lang 20 60 100 140 180
ﬁ Sportpferd Widerrist flach 92 hoch
Riicken kurz 102 lang = Sp rl'ngeﬂ
Niere matt 114 stramm Rhytmus unrhytmisch 103 rhytmisch, fliissig
Kruppe flach/gerade a7 abfallend Abdruck kraftlos 116 energisch
Zuriick Million Ways ‘ Schweifansatz tief 99 hach Reflexe langsam 107 schnell
Fessel vorne kurz 87 lang Vorsicht unvorsichtig 113 vorsichtig
Fessel vorne steil 116 weich Ubersicht wenig 109 wiel
Lebensnummer DE 473730008618 Fezzel hinten steil 13 weich Springvermégen wenig 128 viel
Rasse Deutsches Sportpferd Sprunggelenk steil/gerade 108 gewinkelt Technik Vorderbein gerade, lang 118 gewinkelt
Farbe Braun Gelenke schwach/fein 125 stark/grob Technik Vorderbein 100 ungleich
Geburtsdatum 07.03.2018 Stellung Vorhand zeheneng 8 zehenweit Technik Ricken gerade 113 dtl. Aufwélbung
GréBe 173 cm (2022) (BaWii) 20 60 100 140 180 Technik Hinterbein unter d. Kérper (angezogen) 96 langes Hinterbein
20 60 100 140 180

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)




&
-
2
i
» .
I 5 Pt Y S
NS e,
~ * X S
- - Y l'
3 LR
: .*ﬂ b ‘\ ”'.\
(‘ . % \ o
P w
vy {2 sl
PR -4
27 s
= » S
et \\ \
j R f.g \ ‘:,"
W\ e
“ A
O

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)



Anpaarungsprogramm 2\

Welche Stute? Vit ::

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt ()]

Aktive Zuchtstuten: 1

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt 0}

Bitte wahlen Sie die Stute aus, fiir die Sie das Anpaarungsprogramm nutzen méchten.

[ Blanko-Profil Anpaarungsplanung v Aktive Zuchtstuten: 1
Bitte wahlen Sie die Stute aus, fiir die Sie das Anpaarungsprogramm nutzen méchten.
Teststute D Anpaarungsplanung v
[ Blanko-Profil Anpaarungsplanung v ]
[ Little Miss Diamond Anpaarungsplanung v

Teststute D Anpaarungsplanung ~
Lebensnummer (UELN): DE 433999999907
Vater: Testvater D
Mutter: Testmutter D
vit? Fragen und Antworten Datenschutzhinweise Muttervater:
Geburtsdatum: 01.04.2014

Linearprofil (Stute): Ja

Stute n | iste ( U be rs i Cht) Nachkommen-Linearprofile / Fohlen: 5

Nachkommen-Linearprofile / &ltere Pferde: 3

"AUSkIappen" Little Miss Diamond ~

(Anga be n zur Stute) Lebensnummer (UELN): DE 431316565815

Vater: Lonsdale
Mutter: Ronja Royal
Muttervater: Royal Diamond
Geburtsdatum: 20.03.2015
Linearprofil (Stute): Nein
Nachkommen-Linearprofile / Fohlen: 0

Nachkommen-Linearprofile / dltere Pferde: 0

m‘._? Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)



Anpaarungsprogramm ‘\¢

Was ist mir wichtig? Vit ::

Lﬁ_'f?' | Stutenliste Admin Kontakt
Die passenden Hengste: 1288 ~
Filterung nach Schwerpunkt:
O Dressur O Springen
(O springen (ZW-HEK > 120) HengSte
Alter (in Jahren): o Filterkriterien
M e H e E e — Zuchtrichtung / Schwerpunkt (Disziplin)
[] WEFS frei — Alter (jung, "mittel", alter)
— weitere, z.B. genetische Eigenschaften
o Gesamtliste = "Trefferliste"
Ala Carte NRW O v o Zahler "passende Hengste"
Abendtanz/T. O v
Abke o v
About You Il O v
Acodetto O v
Acomet O A
[ 1

vit?i‘ Fragen und Antworten Datenschutzhinweise Version: 1.38.0.0
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Anpaarungsprogramm Kfr

Was ist mir wichtig? Vit ::

IAFH | stutenliste Admin Kontakt

Die ausgewdhite Stute: o ~
e ~
Stute: Teststute D ~
<<80 80 100 120 120>>
Stute o | o
o individuelles Vererbungsprofil - > 80 100 120 120>
(Balkendiagramm): 59 Zuchtwerte Rassap e =]
eschlechtsausdruc wenig viel
~ Ve re r‘bu ngstendenzen ia:"lbmen wenig.fkleinre:h‘rn;gtg gvis:fgroﬁrahmig
hinsichtlich der Linearmerkmale e, e D,
A 1 Kdrperbaus
O mogl IChe FEStlegu ng der For:'lal Quadrat [J [ (Lang-)Rechteck
Anforderungen an den Hengst Kopf grob derb 0] Dfain, odol
Auge klein (] Oarok
— 1 Halslinge kurz [ Olan
R IC ht un g d er Ve re rb un g Halsansgatz tief angesetzt [ O ho:h angesetzt
_ Tendenz (< / >) Oder deutl IChe Hals Unterhals-betont [ [ oberhals-betont
Halsform gerade [] [ stark geschwungen
1 iderristlinge kurz[J Olan
VererbungerChtung (<< / >>) :iderris:hi:il'lge flach ] Dho:h
Schulterneigung steil [J [Oschrég
Riickenldnge kurz [ Olang
Oberlinie weich [ [ stramm
Niere matt [ O stramm
Kruppenform flach/gerade [J [Dabfallend
Schweifansatz tief [J ||| Ohoch
<<8‘EI 80 100 120 130>>

vit‘-.? Fragen und Antworten Datenschutzhinweise
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Anpaarungsprogramm

Filterkriterien (Hengste)

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 1288

Filterung nach Schwerpunkt:

O Dressur o Springen

(O springen (ZW-HEK > 120)
Alter (in Jahren):

bis 5 6-10 ab 11
Merkmale:

[[] WFFS frei

IAFH | stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 357

Filterung nach Schwerpunkt:
O Dressur O Springen

(O springen (ZW-HEK > 120)
Alter (in Jahren):

bis 5 610 [] ab11
Merkmale:

[[] WFFs frei

IAFH | stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 210

Filterung nach Schwerpunkt:

@ Dressur O Springen

(O springen (ZW-HEK > 120)
Alter (in Jahren):

bis 5 6-10 [] abm
Merkmale:

[] WFFS frei

/HINWEIS

Zusatzoption: Gesamtubersicht Hengste
= "Genomische Vererbungsprofile" (pdf-Dokument) — optional verfiigbar innerhalb der IAFH
\> mogliche Bereitstellung direkt (E-Mail) oder im online-Account

VERERBUNT.SPROFILE 2026

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)




Anpaarungsprogramm

Gezieltes Testen / Uberpriifen ("Wunschhengst")

IAFH | stutenliste Admin Kontakt

Y

vityy Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)

Die passenden Hengste: 210 A~ Die ausgewihlite Stute: o A
Filterung nach Schwerpunkt: [ swie: Teststute D s ]
Dressur Springen Springen (ZW-HEK > 120
O] Q springen (O springen ( ) b /
Alter (in Jahren): Gewihlte Anpaarung ~
bis 5 610 [] abm Stute: Teststute D
Merkmale: Hengst: Bailador
80 100 120
[[] WFFs frei
Grifle {
80 100 120
Exterieur
About You Il O~ I Rassetyp ot —— viel/typvoll
Geschlechtsausdruck wenig |_ viel
Antritt/T. O w Rahmen wenig/kleinrahmig viel/grofirahmig
Kaliber leicht schwer
Proportionen kurzbeinig |_ langbeinig
Bailador @ ~ Harmonie des unharmonisch [ harmonisch
Kérperbaus
Lebensnummer (UELN): DE 431316564716 P
N Benicio Format Quadrat (Lang-)Rechteck
— Flippizana Kopf grob, derb e — fein, edel
Muttervater: Florencio | Augeh leiny |- grel
Geburtsdatum: 14.03.2016 Halslange kurz | E— lang
Linearprofil (Hengst): Nein Halsansatz tief angesetzt 1— hoch angesetzt
Nachkommen-Linearprofile / Fohlen: 17 Hals Unterhals-betont 1— Oberhals-betont
Nachkommen-Linearprofile / &ltere Pferde: 4 Halsform gerade (e stark geschwungen
Schwerpunkt Dressur: Ja Widerristlange kurz — lang
Schwerpunkt Springen: Nein WiderristhGhe flach —_ hoch
Springen (ZW-HEK > 120): Nein Schulterneigung steil 1_ schrig
WFFS frei: Ja Riickenlange kurz 1h lang
Oberlinie weich [ stramm
[ | Niere matt — stramm

A
vit

O]




Anpaarungsprogramm 4

Gezieltes Testen / Uberpriifen ("Wunschhengst") Vit ::

EEN
IAFH i i
Stutenliste Admin Kontakt — O}
Die passenden Hengste: 210 ~ Niere — — e—
T Kruppenform flach/gerade |F abfallend
Filterung nach Schwerpunkt: Schweifansatz tief II hoch
@ oDressur () springen () Springen (ZW-HEK > 120) 80 100 120
Alter (in Jahren): Fundament
bis 5 6-10 [] ab11 Fessellinge vorne kurz J_ lang
. Fesselstellung vorne steil —_ weich
Merkmale:
Fessellange hinten kurz |F lang
[ WFFs frei Fesselstellung hinten steil —_ weich
Sprunggelenk steil/gerade ﬁ gewinkelt
Gelenke schwach/fein —_ stark/grob
Zehenstellung vorne zeheneng e zehenweit
80 100 120
About You Il O b I Besonderheiten
Schweiftonus kein Tragen ﬁ spannig/iibertragen
Antritt/T. Qv 80 100 120
Schritt
Bailador @ ~ FleiR schleppend |h fleiBig schreitend
Losgelassenheit steif |_ durch den Kérper
Lebensnummer (UELN): DE 431316564716 . .
— Benici Raumgriff Vorhand begrenzt |L raumgreifend
Bde . Ii.tnICID Raumgriff Hinterhand wenig untertretend |_ dtl. iibertretend
Mutter: Flippizana
. 80 100 120
Muttervater: Florencio |
Geburtsdatum: 14.03.2016 my
Linearprofil (Hengst): Nein @ . i
Nachkommen-Linearprofile / Fohlen: 17 RaumoriffVorhiand Eegrenzt |- Eumgleifend
Nachkommen-Linearprofile / ltere Pferde: 4 Vorderhand-Mechanik gerades Vorderbein _ viel Knieaktion
Schwerpunkt Dressur: Ja Schwung wenig e —— viel
Schwerpunkt Springen: Nein Schub kraftlos, schleppend |— energisch, aktiv
springen (ZW-HEK > 120): Nein Tragkraft wenig —— getragen
WEES frei: Ja Losgelassenheit fest —_ locker
Bewegungsrichtung bergab I— bergauf
| 1 20 100 120

vit‘ﬁ-‘ Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)




Anpaarungsprogramm

Gezieltes Testen / Uberpriifen ("Wunschhengst")

IAFH | stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 210

Filterung nach Schwerpunkt:

Alter (in Jahren):

bis 5 6-10 [] ab11

@ oDressur () springen () Springen (ZW-HEK > 120)

Merkmale:

[[] WFFs frei

About You Il O v
Antrity/T. Qv
Bailador ® ~
Lebensnummer (UELN): DE 431316564716
Vater: Benicio
Mutter: Flippizana
Muttervater: Florencio |
Geburtsdatum: 14.03.2016
Linearprofil (Hengst): Nein
Nachkommen-Linearprofile / Fohlen: 17
Nachkommen-Linearprofile / &ltere Pferde: 4
Schwerpunkt Dressur: Ja
Schwerpunkt Springen: Nein
Springen (ZW-HEK > 120): Nein
WFFS frei: Ja

I'rap
Raumgriff Vorhand
Vorderhand-Mechanik
Schwung
Schub
Tragkraft
Losgelassenheit
Bewegungsrichtung

Galopp
Raumgriff Vorhand
Vorderhand-Mechanik
Bewegungsrichtung
Schub
Geschmeidigkeit
Tragkraft
Ubersetzung

Springen
Rhythmus
Elastizitat
Abdruck
Reflexe
Vorsicht
Ubersicht
Springvermégen
Leistungsbereitschaft
Technik Vorderbein
Vorderbein ungleich
Technik Riicken
Technik Hinterbein

Inzucht: 0.0%

begrenzt

gerades Vorderbein
wenig

kraftlos, schleppend
wenig

fest

bergab

begrenzt

gerades Vorderbein
bergab

kraftlos

steif

wenig

wenig

unrhythmisch
steif

kraftlos
langsam
unvorsichtig
wenig

wenig

wenig
gerade, lang

gerade
unter d. Korper
(angezogen)

[+-]

0 100 120

A

Vit ::

raumgreifend
viel Knieaktion
viel

energisch, aktiv
getragen

locker

bergauf

raumgreifend
viel Knieaktion
bergauf
energisch

durch den Kérper
getragen

viel

rhythmisch, fliissig
elastisch
energisch

schnell

vorsichtig

viel

viel

viel

gewinkelt
ungleich

dtl. Aufwdlbung
langes Hinterbein

vit‘ﬁ-‘ Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)
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Anpaarungsprogramm :\
Individuelle Zuchtziele (Entwicklungswiinsche) vit ::

Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 210 ~ Die ausgewidhlte Stute: 0 ~
Filterung nach Schwerpunkt: swe: Teststute D ~
@® oressur (O springen () Springen (ZW-HEK > 120) <80 20 100 120 12055
Alter (in Jahren): [ ] [ ]
w4d bis5 g 610 ab 11 "|
. . D <<80 80 100 120 120=>
Merkmale: Exterieur 0 )
] WFFS frei Rassetyp wenig [] | Oviel/typvoll
Geschlechtsausdruck wenig [ |- Oviel

Rahmen wenig/kleinrahmig [] _l [Jviel/grofrahmig
Kelber e ] ) Dlschwer
Proportionen kurzbeinig ] |_ [ langbeinig

Harmonie des unharmonisch ] _ O harmonisch
About You II O v I Korperbaus
Format Quadrat [] -l [ (Lang-)Rechteck
Kopf grob, derb [ |_ Ofein, edel
Antrity/T. o b Auge klein[] (I O grok
Halsléinge kurz[] |_ Olang
Bailador o - Halsansatz tief angesetzt ] ||| [Ohoch angesetzt
Hals Unterhals-betont (] ||| [ oberhals-betont
Halsform gerade [] |_ [0 stark geschwungen
Be Sure O w Widerristldnge kurz ] _l Olang
Widerristhohe flach[] s [Jhoch
Schulterneigung steil (] ||| [Oschrag
Be my Dancer o g Riickenlinge kurz[] "| Olang
Oberlinie weich[J _l O stramm
Beck's o oo Niere matt ] -l [ stramm
Kruppenform flach/gerade (] |- O abfallend
Schweifansatz tief ||| Ohoch
Belantis Il O~ <<80 80 100 120 120>
Fundament [ ] [ ]
Fessellinge vorne kurz[J |- Olang
el o v Fesselstellun steil ] |- Oweich
g vorne ei weic
N P PP " — | — —_—

vit‘i:" Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)



Anpaarungsprogramm :\
Individuelle Zuchtziele (Entwicklungswiinsche) vit ::

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 96 ~ Die ausgewihite Stute: o A
Filterung nach Schwerpunkt: Stute: Teststute D ~
@® oDressur (O springen () Springen (ZW-HEK > 120) <80 20 100 120 12055
Alter (in Jahren): [ ] (i ]
w4 bis5 g 610 ab 11 "|
. . D <<80 80 100 120 120>=>
Merkmale: Exterieur 0 o
[ wrFs frei Rassetyp wenig [] | Oviel/typvoll
Geschlechtsausdruck wenig [ |- Oviel

Rahmen wenig/kleinrahmig [J _l [ viel/grofrahmig
Proportionen kurzbeinig ] |_ [ langbeinig

Harmonie des unharmonisch ] _ [ harmonisch
Bohemian O~ Korperbaus
Format Quadrat[] -l [ (Lang-)Rechteck
Kopf grob, derb ] |_ Ofein, edel
Bon Courage o b Auge klein[] |_ O grok
Halslinge kurz[J] |_ Olang
Bon Esprit o - Halsansatz tief angesetzt (] "| O hoch angesetzt
Hals Unterhals-betont (] ||| [ oberhals-betont
Halsform gerade ] |_ O stark geschwungen
Bon Joker o ~ Widerristlange kurz[] _l [Jlang
Widerristhohe flach[] s [Jhoch
. . Schulterneigung steil ] ||| O schrag
Bon Vivaldi NRW O 5 Riickenlinge kurz[J ||| Olang
Oberlinie weich[J _l O stramm
Bondolo o o Niere matt[] -l [ stramm
Kruppenform flach/gerade (] |- O abfallend
Schweifansatz tief ] ||| Ohoch
Bonhoeffer (O <<80 80 100 120 120>>
Fundament [ ] [ ]
. Fessellinge vorne kurz[] - Olang
B O v Fesselstellung vorne steil ] I- Oweich
_ anas PP . — | — —_—

vit‘iz" Fragen und Antworten Datenschuizhinweise
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Anpaarungsprogramm N
Individuelle Zuchtziele (Entwicklungswiinsche) vit ::

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 49 " Rassetyp wenig (] | Olvieltypvol
L Geschlechtsausdruck wenig [ |- Oviel
Filterung nach Schwerpunkt: Rahmen wenig/kleinrahmig [J _l [ viel/grokrahmig
@® oressur (O springen () Springen (ZW-HEK > 120) Kaliber leicht (] ] > schwer
Alter (in Jahren): Proportionen kurzbeinig (] |_ LI langbeinig
Harmonie des unharmonisch ] _ [ harmonisch
bis 5 6-10 Korperbaus
Merkmale: Format Quadrat [ -l O (Lang-)Rechteck
ont grob, ders —— D, el
(] wrFs frei Auge ein (] I Ogrot
Halslénge kurz[] |_ Olang
Halsansatz tief angesetzt [ ||| [Ohoch angesetzt
Hals Unterhals-betont (] "| [ oberhals-betont
Halsform gerade ] |_ [ stark geschwungen
i . Widerristlinge kurz[] _l [lang
et T O Widerristhohe flach[] | > hoch
Schulterneigung steil ] ||| [ schrég
Bondolo o Riickenlinge kurz[] "| Olang
Oberlinie weich[J | O stramm
Niere matt [ O stramm
Bouwinghausen o Kruppenform flach/gerade (] [ abfallend
Schweifansatz tief ] Ohoch
Damaschino | O i «2 1°2D»
undament
Fesselliinge vorne kurz[] Olang
Damian VBL O Fesselstellung vorne steil ] O weich
Fessellinge hinten kurz[] Olang
Fesselstellung hinten steil ] Oweich
Dream Royal O Sprunggelenk steil/gerade ] [ gewinkelt
Gelenke schwach/fein ] [ stark/grob
Elastic o Zehenstellung vorne zeheneng [ [ zehenweit
<<80 120=>
Besonderheiten [ ] [ ]
Erbe o Schweiftonus kein Tragen ] [ spannig/iibertragen
<<80 80 100 120 120>>

vit‘iz" Fragen und Antworten Datenschutzhinweise
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Anpaarungsprogramm

Individuelle Zuchtziele (Entwicklungswiinsche)

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt

N

Vit ::

Die passenden Hengste: 29

Filterung nach Schwerpunkt:

Alter (in Jahren):
bis 5 610 [] abm1
Merkmale:

[[] WFFs frei

(® Dressur () springen () Springen (ZW-HEK > 120)

Bondolo

Damaschino |

Elastic

Erbe

Escanto PS

Esquin White

Expectation PS

Extreme U.5.

ONINORINON NOR NOR NOR NORING

vit® Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)

Exterieur
Rassetyp
Geschlechtsausdruck
Rahmen
Kaliber
Proportionen
Harmonie des
Korperbaus
Format

Kopf

Auge
Halsldnge
Halsansatz
Hals

Halsform
Widerristlange
Widerristhohe
Schulterneigung
Riickenlange
Oberlinie
Niere
Kruppenform
Schweifansatz

Fundament
Fesselldnge vorne
Fesselstellung vorne
Fesselldnge hinten
Fesselstellung hinten
Sprunggelenk
Gelenke
Zehenstellung vorne

Besonderheiten
Schweiftonus

o

wenig [

wenig (J
wenig/kleinrahmig [J
leicht (]

kurzbeinig ]
unharmonisch ]

Quadrat [
grob, derb ]
klein[J
kurz[J
tief angesetzt ]
Unterhals-betont (]
gerade ]
kurz[]
flach(J
steil[]
kurz[J
weich ]
matt [
flach/gerade (]
tief J
<<80
i ]
kurz[]
steil ]
kurz[]

steil ¢
steil/gerade ]
schwach/fein (]
zeheneng [
<<80
o
kein Tragen ]
<<80

120

i)

O vielitypvoll
Oviel

[ viel/groBrahmig
> schwer

[ langbeinig

[ harmonisch

[ (Lang-)Rechteck
Ofein, edel
Ogro
Olang
O hoch angesetzt
[ oberhals-betont
O stark geschwungen
[Tlang
> hoch
O schrég
Olang
O stramm
O stramm
O abfallend
Ohoch
120>>
i)
Olang
Oweich
Olang
Oweich
O gewinkelt
[ stark/grob
O zehenweit
120>>
i)
[ spannig/iibertragen
120>>




Anpaarungsprogramm N
Individuelle Zuchtziele (Entwicklungswiinsche) Vit ::

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 3 " Rassetyp wenig (] | Ovieltypvol
K Geschlechtsausdruck wenig [ |- Oviel
R Rahmen wenig/kleinrahmig ] _l [ viel/grofrahmig
@® oressur (O springen () Springen (ZW-HEK > 120) Kaliber leicht (] ] > schwer
Alter (in Jahren): Proportionen kurzbeinig (] |_ [ langbeinig
Harmonie des unharmonisch ] _ [ harmonisch
bis 5 610 [] ab11 Korperbaus
Merkmale: Format Quadrat [ -l [ (Lang-)Rechteck
ont grob, ders —— O, gl
(] wrFs frei Auge ein () I Ogrot
Halslinge kurz[] |_ Olang
Halsansatz tief angesetzt (] ||| [ hoch angesetzt
Hals Unterhals-betont (] "| [ oberhals-betont

Halsform gerade [ |_ [ stark geschwungen
Widerristlange kurz _ lan
Escanto PS QO v g o | Qltang

widerristhohe flach (] s > hoch

Schulterneigung steil ] ||| [Jschrag
Expectation PS O~ Riickenlinge kurz[] ] Olang
Oberlinie weich[J _l O stramm
Niere matt ] O stramm
Rheinglanz/T. o v Kruppenform flach/gerade [] [Jabfallend
Schweifansatz tief ] Ohoch
<<80 120=>
Fundament [ ] [ ]
Fessellidnge vorne kurz[] Olang
Fesselstellung vorne steil (] Oweich
Fessellinge hinten kurz[] Olang
Fesselstellung hinten steil ¢€ O weich
Sprunggelenk steil/gerade ] O gewinkelt
Gelenke schwach/fein ] [ stark/grob
Zehenstellung vorne zeheneng [ [ zehenweit
<<80 120>>
Besonderheiten [ ] [ ]
Schweiftonus kein Tragen ] [ spannig/iibertragen
<<80 80 100 120 120=>>

vit‘i? Fragen und Antworten Datenschutzhinweise
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Anpaarungsprogramm n\fr
Individuelle Zuchtziele (Entwicklungswiinsche) vit ::

Die ausgewihite Stute: o A

Stute: Teststute D A

Hinwels: Hengstsuche nach Linearmerkmalen (Auswahlkdstchen): ein Klick = Vererbung in die entsprechende Richtung, zweiter Klick
= deutliche Vererbung in die entsprechende Richtung, dritter Klick = mittlere Vererbung, vierter Klick = Aufhebung der Auswahi

4 N

HINWEIS

aktuelle Erweiterungen:

" "mittlere Vererbung" >| |<

= Legende (Nutzungshinweise)
- /

<<80 120>>
Fundament [ ] [ )
Fessellinge vorne kurz[] |- Olang
Fesselstellung vorne steil (] |- Oweich
Fesselldnge hinten kurz[] |- Olang
Fesselstellung hinten steil ¢ |_ O weich
Sprunggelenk steil/gerade ] -l O gewinkelt
Gelenke schwach/fein (] _l [ stark/grob
Zehenstellung vorne zeheneng [ _l O zehenweit

<<80 80 100 120 120>>
Besonderheiten [ ] [ ]
Schweiftonus kein Tragen ] _l [ spannig/iibertragen

<<80 80 100 120 120>>

vit? Fragen und Antworten Datenschutzhinweise Version: 1.38.0.0
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Anpaarungsprogramm N
Individuelle Zuchtziele (Entwicklungswiinsche) vit ::

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt

) Fundament [ ] [ ]
Die passenden Hengste: 22 ~ Fessellidnge vorne kurz[J |- Olang
; Fesselstellung vorne steil ] |- Oweich
Filterung nach Schwerpunk: Fessellinge hinten kurz[] |- [Olang
@ oressur (O springen () Springen (ZW-HEK > 120) Fesselstellung hinten steil ¢ (I Oweich
Alter (in Jahren): Sprunggelenk slell!gera(?e O -l [ gewinkelt
Gelenke schwach/fein (] _l [ stark/grob
bis 5 610 [] abm Zehenstellung vorne zeheneng [J _l [J zehenweit
Merkmale: <<80 80 100 120 120>=>
Besonderheiten [ ] [ ]
[] WFFs frei Schweiftonus kein Tragen [] ] [ spannigyiibertragen
<<80 20 100 120 120=>
schrit o o
Fleill schleppend (] |_ OfleiBig schreitend
Losgelassenheit steif (] |- O durch den Kérper
Raumgriff Vorhand begrenzt ] |_ [ raumgreifend
Bondolo O 4 Raumgriff Hinterhand wenig untertretend [] |- O dtl. iibertretend
<<80 80 100 120 120>>
Damaschino | Qv LED o e
Raumgriff Vorhand begrenzt ] -l > raumgreifend
Vorderhand-Mechanik gerades Vorderbein ] _l > viel Knieaktion
Elastic o ~ Schwung wenig [ |_ Oviel
Schub kraftlos, schleppend ] |_ [ energisch, aktiv
Tragkraft wenig [ _ [ getragen
Erbe o v Losgelassenheit fest[J _I > locker
Bewegungsrichtung bergab ] |_ O bergauf
TS O v <<80 80 100 120 120>»
Galopp o i ]
Raumgriff Vorhand begrenzt ] "| O raumgreifend
Esquin White o v Vorderhand-Mechanik  gerades Vorderbein [] [ [ viel Knieaktion
Bewegungsrichtung bergab [ |- O bergauf
) Schub kraftlos (] _ O energisch
Expectation PS o hd Geschmeidigkeit steif (] I- O durch den Kérper
Tragkraft wenig [ |_ [ getragen
Extreme U.S. o “ Ubersetzung wenig ] ||| Oviel
<<80 20 100 120 120=>

vit.iz" Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)




Anpaarungsprogramm

Individuelle Zuchtziele — Treffer- / Passerpriifung (1) Vlt

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 22

Filterung nach Schwerpunkt:

Alter (in Jahren):

bis 5 610 [] ab11

@® oressur (O springen () Springen (ZW-HEK > 120)

Merkmale:

[[] WFFs frei

Bondolo ® ~
Lebensnummer (UELN): DE 433330793621
Vater: Bonds
Mutter: Touch my Soul SN
Muttervater: Totilas
Geburtsdatum: 21.05.2021
Linearprofil (Hengst): Ja
Nachkommen-Linearprofile / Fohlen: 12
MNachkommen-Linearprofile / &ltere Pferde: 0
Schwerpunkt Dressur: Ja
Schwerpunkt Springen: Nein
Springen (ZW-HEK > 120): Nein
WFES frei: Ja
Damaschino | o ~
Elastic Qv

vim Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

Fesselstellung hinten
Sprunggelenk
Gelenke
Zehenstellung vorne

Besonderheiten
Schweiftonus

Schritt
Fleill
Losgelassenheit
Raumgriff Vorhand
Raumgriff Hinterhand

Trab
Raumgriff Vorhand
Vorderhand-Mechanik
Schwung
Schub
Tragkraft
Losgelassenheit
Bewegungsrichtung

Galopp
Raumgriff Vorhand
Vorderhand-Mechanik
Bewegungsrichtung
Schub
Geschmeidigkeit
Tragkraft
Ubersetzung

steil
steil/gerade
schwach/fein
zeheneng

kein Tragen

schleppend

steif

begrenzt

wenig untertretend

begrenzt

gerades Vorderbein
wenig

kraftlos, schleppend
wenig

fest

bergab

begrenzt

gerades Vorderbein
bergab

kraftlos

steif

wenig

wenig

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)

120

120

weich
gewinkelt
stark/grob
zehenweit

spannig/iibertragen

fleiBig schreitend
durch den Kérper
raumgreifend
dtl. bertretend

raumgreifend
viel Knieaktion
viel

energisch, aktiv
getragen

locker

bergauf

raumgreifend
viel Knieaktion
bergauf
energisch

durch den Kérper
getragen

viel

0




Anpaarungsprogramm

Individuelle Zuchtziele — Treffer- / Passerpriifung (1) i yj

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 22

Filterung nach Schwerpunkt:

Alter (in Jahren):

bis 5 610 [] ab11

@® opressur (O springen () Springen (ZW-HEK > 120)

Merkmale:

[[] WFFS frei

Bondolo ® ~
Lebensnummer (UELN): DE 433330793621
Vater: Bonds
Mutter: Touch my Soul SN
Muttervater: Totilas
Geburtsdatum: 21.05.2021
Linearprofil (Hengst): Ja
Nachkommen-Linearprofile / Fohlen: 12
MNachkommen-Linearprofile / &ltere Pferde: 0
Schwerpunkt Dressur: Ja
Schwerpunkt Springen: Nein
Springen (ZW-HEK > 120): Nein
WFFS frei: Ja
Damaschino | o -
Elastic O~

vit? Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)

Die ausgewihlte Stute:

~

[ Sute: Teststute D

)

r

Exterieur

Rassetyp
Geschlechtsausdruck
Rahmen
Kaliber
Proportionen
Harmonie des
Korperbaus
Format

Kopf

Auge
Halsléange
Halsansatz
Hals

Halsform
Widerristlange
Widerristhohe
Schulterneigung
Riickenlange
Oberlinie
Niere
Kruppenform
Schweifansatz

Fundament

Fessellange vorne
Fesselstellung vorne
Fessellange hinten
Fesselstellung hinten

wenig

wenig
wenig/kleinrahmig
leicht

kurzbeinig
unharmonisch

Quadrat

grob, derb
klein

kurz

tief angesetzt
Unterhals-betont
gerade

kurz

flach

steil

kurz

weich

matt
flach/gerade
tief

kurz
steil
kurz
steil

80

viel/typvoll

viel
viel/grofirahmig
schwer
langbeinig
harmonisch

(Lang-)Rechteck
fein, edel

grold

lang

hoch angesetzt
Oberhals-betont
stark geschwungen
lang

hoch

schriag

lang

stramm

stramm
abfallend

hoch

lang
weich
lang
weich

A

O




Anpaarungsprogramm

Individuelle Zuchtziele — Treffer- / Passerpriifung (2) Vlt

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 22

Filterung nach Schwerpunkt:

Alter (in Jahren):

Merkmale:

[[] WFFS frei

bis 5 6-10 [] ab11

@® oressur () springen () Springen (ZW-HEK > 120)

Expectation PS

Extreme U.S. v
Filox
Fineline v

Florent Blue Hors

ol NoNINoR NON NG,
<

Fusionist

Lebensnummer (UELN):
Vater:

Mutter:

Muttervater:
Geburtsdatum:
Linearprofil (Hengst):

vit‘i:" Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

® ~

DE 431319619516
Franklin

Evita

Ehrentanz |
20.03.2016

Nein

Fesselstellung hinten
Sprunggelenk
Gelenke
Zehenstellung vorne

Besonderheiten
Schweiftonus

Schritt
Fleif
Losgelassenheit
Raumgriff Vorhand
Raumgriff Hinterhand

Trab
Raumgriff Vorhand
Vorderhand-Mechanik
Schwung
Schub
Tragkraft
Losgelassenheit
Bewegungsrichtung

Galopp
Raumgriff Vorhand
Vorderhand-Mechanik
Bewegungsrichtung
Schub
Geschmeidigkeit
Tragkraft
Ubersetzung

steil
steil/gerade
schwach/fein
zeheneng

kein Tragen

schleppend

steif

begrenzt

wenig untertretend

begrenzt

gerades Vorderbein
wenig

kraftlos, schleppend
wenig

fest

bergab

begrenzt

gerades Vorderbein
bergab

kraftlos

steif

wenig

wenig

80

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)

L]
100 120
100 120
[ ..
|_
(—
|_
100 120

weich
gewinkelt
stark/grob
zehenweit

spannig/iibertragen

fleiBig schreitend
durch den Kérper
raumgreifend

dtl. tibertretend

raumgreifend
viel Knieaktion
viel

energisch, aktiv
getragen

locker

bergauf

raumgreifend

viel Knieaktion
bergauf
energisch

durch den Kérper
getragen

viel

O




Anpaarungsprogramm

Individuelle Zuchtziele — Treffer- / Passerpriifung (2) i yj

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 22

Filterung nach Schwerpunkt:

@® oDressur (O springen () Springen (ZW-HEK > 120)

Alter (in Jahren):
bis 5 6-10 [] ab11
Merkmale:

[[] WFFs frei

vlt‘i? Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

Expectation PS o v
Extreme U.S. Qv
Filox Qv
Fineline o v
Florent Blue Hors o v
Fusionist ~
Lebensnummer (UELN): DE 431319619516
Vater: Franklin
Mutter: Evita
Muttervater: Ehrentanz |
Geburtsdatum: 20.03.2016
Linearprofil (Hengst): Nein

Die ausgewihlite Stute:

[ Stute: Teststute D

-

Exterieur
Rassetyp
Geschlechtsausdruck
Rahmen
Kaliber
Proportionen
Harmonie des
Korperbaus
Format
Kopf
Auge
Halsldnge
Halsansatz
Hals
Halsform
Widerristlinge
Widerristhéhe
Schulterneigung
Riickenldange
Oberlinie
Niere
Kruppenform
Schweifansatz

Fundament
Fessellénge vorne
Fesselstellung vorne
Fessellange hinten
Fesselstellung hinten

wenig

wenig
wenig/kleinrahmig
leicht

kurzbeinig
unharmonisch

Quadrat

grob, derb
klein

kurz

tief angesetzt
Unterhals-betont
gerade

kurz

flach

steil

kurz

weich

matt
flach/gerade
tief

kurz
steil
kurz
steil

80 100 120

viel/typvoll

viel
viel/grofirahmig
schwer
langbeinig
harmonisch

(Lang-)Rechteck
fein, edel

grold

lang

hoch angesetzt
Oberhals-betont
stark geschwungen
lang

hoch

schrig

lang

stramm

stramm
abfallend

hoch

lang
weich
lang
weich

A

)

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)




Anpaarungsprogramm

Individuelle Zuchtziele — Treffer- / Passerpriifung (3) Vi

IAFH | Stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 22

Filterung nach Schwerpunkt:

Alter (in Jahren):

bis 5 610 [] ab11

@® Dpressur () springen () Springen (ZW-HEK > 120)

Merkmale:

[[] WFFS frei

Bondolo o v
Damaschino | ® A~
Lebensnummer (UELN): DE 431310370016
Vater: Danone |
Mutter: Feine Dame
Muttervater: Fidertanz
Geburtsdatum: 16.02.2016
Linearprofil (Hengst): Ja
Nachkommen-Linearprofile / Fohlen: 38
Nachkommen-Linearprofile / dltere Pferde: 38
Schwerpunkt Dressur: Ja
Schwerpunkt Springen: Nein
Springen (ZW-HEK = 120): Nein
WFFS frei: Ja
Elastic QO v

vlt‘i? Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

Fesselstellung hinten
Sprunggelenk
Gelenke
Zehenstellung vorne

Besonderheiten
Schweiftonus

Schritt
Fleill
Losgelassenheit
Raumgriff Vorhand
Raumgriff Hinterhand

Trab
Raumgriff Vorhand
Vorderhand-Mechanik
Schwung
Schub
Tragkraft
Losgelassenheit
Bewegungsrichtung

Galopp
Raumgriff Vorhand
Vorderhand-Mechanik
Bewegungsrichtung
Schub
Geschmeidigkeit
Tragkraft
Ubersetzung

steil
steil/gerade
schwach/fein
zeheneng

kein Tragen

schleppend

steif

begrenzt

wenig untertretend

begrenzt

gerades Vorderbein
wenig

kraftlos, schleppend
wenig

fest

bergab

begrenzt

gerades Vorderbein
bergab

kraftlos

steif

wenig

wenig

80

80

80

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)

120

120

120

weich
gewinkelt
stark/grob
zehenweit

spannig/iibertragen

fleiBig schreitend
durch den Kdrper
raumgreifend

dtl. Gibertretend

raumgreifend
viel Knieaktion
viel

energisch, aktiv
getragen

locker

bergauf

raumgreifend

viel Knieaktion
bergauf
energisch

durch den Kérper
getragen

viel

A

O




Anpaarungsprogramm

Individuelle Zuchtziele — Treffer- / Passerpriifung (3) Vi

IAFH | stutenliste Admin Kontakt

Die passenden Hengste: 22

Filterung nach Schwerpunkt:

Alter (in Jahren):

bis 5 6-10 [] ab11

@® oDressur (O springen () Springen (ZW-HEK > 120)

Merkmale:

[[] WFFS frei

Bondolo O v
Damaschino | ® ~
Lebensnummer (UELN): DE 431310370016
Vater: Danone |
Mutter: Feine Dame
Muttervater: Fidertanz
Geburtsdatum: 16.02.2016
Linearprofil (Hengst): Ja
Nachkommen-Linearprofile / Fohlen: a8
Nachkommen-Linearprofile / dltere Pferde: 38
Schwerpunkt Dressur: Ja
Schwerpunkt Springen: Nein
Springen (ZW-HEK > 120): Nein
WFFS frei: Ja
Elastic Qv

vit‘i':i‘ Fragen und Antworten Datenschutzhinweise

Die ausgewihlite Stute:

[

Stute: Tesistute D

-

&

Exterieur
Rassetyp
Geschlechtsausdruck
Rahmen
Kaliber
Proportionen
Harmonie des
Korperbaus
Format
Kopf
Auge
Halslange
Halsansatz
Hals
Halsform
Widerristlange
Widerristhohe
Schulterneigung
Riickenlange
Oberlinie
Niere
Kruppenform
Schweifansatz

Fundament
Fesselldange vorne
Fesselstellung vorne
Fessellange hinten
Fesselstellung_hinten

wenig

wenig
wenig/kleinrahmig
leicht

kurzbeinig
unharmonisch

Quadrat

grob, derb
klein

kurz

tief angesetzt
Unterhals-betont
gerade

kurz

flach

steil

kurz

weich

matt
flach/gerade
tief

kurz
steil
kurz
steil

80 100 120

viel/typvoll

viel
viel/groBrahmig
schwer
langbeinig
harmonisch

(Lang-)Rechteck
fein, edel

grofl

lang

hoch angesetzt
Oberhals-betont
stark geschwungen
lang

hoch

schrag

lang

stramm

stramm
abfallend

hoch

lang
weich
lang
weich

A

O

online-Seminar, 6. Mai 2026 Genomische Selektion und Anpaarungsplanung in der Pferdezucht (K.F. Stock)




Einordnung und Ausblick Vit ::

B Aufwertung des tber den Zuchtverband verfiigbaren Anwendungsportfolios
v Informationsmehrwert durch genomische Zuchtwerte

v Anpaarungsprogramm als wertvolle, praktische Hilfe
— um Entscheidungen zu prifen und abzusichern
— nicht, um Entscheidungen oder Vorhersagen zu treffen

B neue, erweiterte Moglichkeiten in der Zuchtplanung
» Wissenstransfer, Lernprozess

B moderne Laboranalytik (SNP-Genotypisierung) als "Turoffner",
Dateninterpretation als "Lichtschalter"

» neue und verbesserte Auswertungsroutinen
(Funktionalitat, Gesundheit, Leistung, Verhalten)

» informierte, bessere Zuchtentscheidungen
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Kathrin F. Stock
GB Biometrie & Zuchtwertschétzung, wissenschaftliche Koordination
Tel.: +49 4231 955623; E-Mail: friederike.katharina.stock@vit.de

Service & Daten Vereinigte Informationssysteme Tierhaltung w.V. (vit)
aus einer Quelle Heinrich-Schréder-Weg 1, 27283 Verden, Germany

|
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Wirtschaft und Umwelt
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moderne Laboranalytik (SNP-Genotypisierung) als "Turoffner", @J sorey
Dateninterpretation als "Lichtschalter" generatio [ X 8¢gs

» neue und verbesserte Auswertungsroutinen
(Funktionalitat, Gesundheit, Leistung, Verhalten)

» informierte, bessere Zuchtentscheidungen
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Genomische Services: aktuell verfugbar Vlt

B Auslesen genetischer Eigenschaften (SNP-Datenanalyse)
= validierte SNP-Marker bzw. validierte Verfahren der genomischen Zuchtwertschatzung (gZWS)
» individuell mogliche Antragstellung im PferdezuchtOnline

B Farbgenetik — Anpaarungsentscheidungen, korrekter Farbeintrag

m G ru n dfa rbe o Agouti AA Aa aa
EE Brauner Brauner Rappe
Fohlen: B Fohlen: B, R Fohlen: B, R
Ee Brauner Brauner Rappe
Fohlen: F, B Fohlen: F,B, R Fohlen: F, B, R
ee Fuchs Fuchs Fuchs
Fohlen: F, B Fohlen: F, B, R Fohlen: F, B, R
Grundfarbe Cream-Aufhellung Champagne
u AUfh e I | un g n/Cr Cr/Cr n/Ch | ch/cCh
Fuchs Fuchsisabell FuchweiRisabell Gold Champagne
(Palomino) (Cremello)
Brauner Braunisabell BraunweiBisabell Amber Champagne
. . (erdfarben / Buckskin) (Perlino)
| | D O m | n a n teS We | B Rappe Rappisabell Rappweilisabell Classic Champagne
(Smoky Black) (Smoky Cream)

W8, W9, W16, W18, W20

B Erbkrankheiten
= Muskelintegritatsmyopathie MIM ("PSSM2")

B genetische Grolle (gZWS)
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